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IAV porcins et |
humains partagent
les mémes

Le porc est plus réceptif et sensible
aux IAV humains qu‘aux IAV aviaires

Porc = hote intermédiaire pour:

I"hébergement d’anciennes
souches humaines
I’adaptation de virus aviaires a
I'espece mammiféere

la génération de virus
réassortants a potentiel
zoonotique




Problématiques liées aux transmissions d’lAV entre le porc et |I'étre humain
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v’ Pertes économiques importantes
> Retards de croissance
> Récurrence et persistance en élevage

v’ Risque accru pour les personnes
travaillant au contact des porcs

> CRP (Complexe respiratoire porcin) v’ Transmission a I’lhomme facilitée
v Intrants médicamenteux (dont antibiotiques) par des réassortiments successifs
- 3 3 . N 7 ?
v Co arculatpns virales : émergences de chez le porc bandémie 2009
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v’ Zoonose inverse (anthropozoonose)
v’ Risque accru pour les porcs élevés en T
élevages confinés ?

Multi-réssorta nt
sw/hu/av
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Risque d’émergence, en France, d’'un swlAV au caractere zoonotique marqué

swlAVs enzootiques a
I’échelle européenne
en 2010

Exemples de nouveaux
swlAVs réassortants ou
variants

H1IN1pdmO09
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Co-circulations de nombreux génotypes viraux = possibilités de co-infections
> réassortiments génétiques tres fréquents
> émergences de nouveaux virus aux propriétés inconnues, y compris en France !
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Génes H1 HA NA PB2 PB1 PA NP M NS 36
1A (classical swine) .
H1(Ah.3.3.2 (Flalcjln)q) genotypes
1B (human-like d
e swlAV

H1B1.21-3
1C (avian-like) 1 1Fi1é
1€ (avian, |delr:1t|f|es en

‘ rance
Genes H3 NA_N2HS .
H319701 depuis 2005
H3.other_hu_2010
H3.other_hu_2020
Génes N1 > Panorama viral en
N1EA
N1P constante
Génes N2 éVOIUtion
N2S
N2G1-2
N2HS > Diversité

Geénes internes
EA

EADK

pdm

génétique de plus
en plus marquée

HA_H3.Other_Human_2020 NA_N2HS PB2_HS PB1_HS PA_HS NP_HS M_HS NS_HS




Risque d’émergence, en France, d'un swlAV au caractere zoonotique marqué
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H1, N1 H1pmN1#A, B, C H3N2 + H1IN1pdm

H1N1pdm H1p4mN2 humains saisonniers

H1 . N1 H1N1pdm humain saisonnier H3N2 #B, #C

H3Kf'2“ #A Réassortants avec géne N2 de

H3N2 humain saisonnier Nouveau virus majoritaire !
(Richard et al., Virus Evol., 2025)
? Co-infections, & Réassortiments _ e réasso.rtants
Evolutions virales in situ + importations Plusieurs génogroupes au sein du clade 1C.2.4
3 lignages enzootiques 3 lignages principaux

17 génotypes en 10 ans

29 génotypes en 5 ans
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Risque d’émergence, en France, d’'un swlAV au caractere zoonotique marqué
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- Tous les swlAV ont un potentiel zoootique

- Les personnes travaillant au contact des animaux sont les plus a risque

- Les transmissions d’IAV du porc vers I'’étre humain sont avérées, mais quelles
sont leurs fréquences ?
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Actuellement, probabilité faible que les @
swlAV détectés dans les élevages frangais
soient responsables d‘une épidémie, car

Virus influenza
en élevage de porc: risque

p ;e s e . . . d ission i aces,
données épidémiologiques et virologiques sorveillance et prévention
suggerent qu’ils n‘ont pas acquis la capacité Avis révisé de PAnses

Rapport révisé d'expertise collective

d’une transmission interhumaine soutenue.

Novembre 2024

! Expertise a revoir si nouvelles données de
nature a modifier cette évaluation.
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Risques et circonstances de transmission de swlAV a |'étre humain .
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O [ ecoromomempm o ] Probabilité de transmission

Nombre de pamulesﬁalﬁ par m' g air dans 1a

— maximale si aucune mesure de
| Nombre de particules virales par litre d'aic | . s .
= protection/prévention

-
Reduction du Tait de 3 vacanation g3 porcs
(4 sodnarios : 0, 25, 50, 75%]
.
Mombre de litres d'air inhalé par un &tre humain

durant wne minute
F | Durée de Factivité en minutes |

Hombre de litres d'air inhalé par un &tre humain
durant Factivité

Scénarios I

Renouvellement dlair dans la porcherie
{4 sofnarios : toutes les 15, 10, 5 et 2,5 min]
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o | Doseinfectant 50% des individus [HIDs,) |
= al

Facteur de réduction du fait du port du masque . ,
FFP2 sans valve
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Facteur de correction tenant compte de la réceptivité
de Fétre humain au vires infleenza considénd, Pas de

octper de conection poue e HiNIpne 4 Une vaccination des porcs avec un vaccin
AR s npdrreeeit ] permettant un niveau de protection de 75% contre
les swlAV en circulation, couplée au port d’un
masque FFP2 correctement porté, permet de
réduire la probabilité de transmission d'un facteur

d’environ 2 a 4.




